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15240873.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MVEGFSLSLMFL~~LVSHFFVSG~~~~~~~~~~~~~~~VMSRN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
30684346.p  MLLAGVLSMSILTIENKCNHTVWPVIFSWNVDSQVSPTGFALRRGEARALQAPSSWYGLISARTLCSIDSTGTFSCATGDCESGTIECPGNYGWAPVTYVYFRMNSYTISVEYGYNLPLMVVPSQRSRTCISAGCVVELKKTCPKDLMKMSRENLVACSSTCMEFDTPEACCTRDFKSKQNCKPTVYTQNFERACPLAHI 
15240863.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MDYLSSMGSQTARFCLILLFLFYYLP~CALSQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15240864.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MDSLSSMGFQTASFFLILLFLFYHLP~CVPSQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15240865.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MINLS~~LYQTNSLSYTIIWMLFVIPSCVLSV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK072359.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
83500350.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MPPPTLLLLFITYLAWESQAFRT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
83500348.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MHTKLLLLPILASLQLLPG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
83520796.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK110482.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MDTPLLLLLPFLAACLLAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK099912.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MNPKLLFFPLLATLLLLCH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
28610021.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
83500351.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MLVLASFLLLLCH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
29140009.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MLLSLCLRLLPLLLVLVAASHGDASG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK066430.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAHLPLLLLSFLVLIGVHASVSHGSPPL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
83562326.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
51690015.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
16904687.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSGKLCFLASVLLSMSTVVDLAMAASGGVN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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15240873.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FTIENKCDYTVWPGFLTMT~~~~~~~TAVSLPTNGFSLKKGESRVINVPPSWSGRLWGRSFCSTSSTGNFSCATGDCGSGKIECS~~~DSGARPPTTLIDFT~LDATDGQDFYDVSVVDGYNLPLVVVPQR~~~~~~~~LGSGRTCSNVGCVVNLNKTCPSELKVMGSSNKEHPIACM 
30684346.p  YAYDDNNSTVTCLNSTDYVITIITIENKCNNTIWPVIFSWR~~~~~~~SQVS~~TTGFTLKTGEERAINAPSSWYGLISARTLCSNDSTGNFSCATGDCESGEIECP~~~GTYKWSPVTYVIFR~IDDGQ~INSYIISLEFGYNLPLTVVP~~~~~~~~~~~~SNPACISSGCMVDLNKTCPNDLKEFS~~~RRGLVACK 
15240863.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~DDLWGCGTP~FRCGNIT~AGFPFLG~~~~~~~GIRGEVCGHHSLKLNCNKHSNTTSLIFSGHNYTVLYIDNNNNSVTLGLSRQDFSGPFCS~~~ASFSSTLLSSGLFQNLPSYKSLTVFYACD~PRRHFLGN~~~~~~~~~~~~~~~FTCPVKGLGSIIQNSTY~~~~~~~~~~~~~~~GILCD 
15240864.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~QERSRLCKP~FQCGDIT~VGFPFWG~~~~~~~ENRQSDCGHFSLKLNCNKPSNTTSLTISGHNYSVLHIDNKSN~~ILSLSRQDFSGPFCS~~~ASFSSTPLRSDLFQNLQPYRNLTVFYMCD~PRRHFFGN~~~~~~~~~~~~~~~FTCPVKGLGSVVQNSTY~~~~~~~~~~~~~~~RKLCD 
15240865.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~DERQKHCSPTFRCGKQTDLYYPFWS~~~~~~~PDR~EECGHPVFKVNCS~~GDFAEFTISTVKFHVLEMNYESR~~IIRLVRTEYLNNLCP~~~WHPENRSINQEVLPFLQDTELGTFYYNCSGPTVDELANGYIRQ~~~~~~~~LGCDEEVGGKSYFVSSPSHPG~~~~~~~~~~~~NRAILD 
AK072359.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
83500350.q  ~~~~~~~~~~~~~SADANPEEGCAASTVCGKVTISSPFAV~~~~~VPEQATESKCGWLGFQVICRNDTPYLGYYKLGYRIQVLDIFYGNNSLLVSDVHKLGGFDVFS~~~GASKEYSCHVPRTNTSSKVALPFSISTTNLNLFLYSCSK~~~~~~~~~~~~~~ALVPRDGDGDLVETRCG~NKTFARVGGNYSDSGDYPA 
83500348.q  ~~~~~~~~~~~~~AANGATVDPSCPPATCGNLTITYPFWL~~~~~GSQ~~NQSSCGPPSFQLTCNDRAS~~GPFLRNSYIKVLGFDYGRRSLVA~~VHALLAADAAC~~~TVMFNVSSAFAITDR~~~~~~~FSISQSNRELYVLSRCR~~~~~~~~~~~~~~ERLPPPDAVPVTNCRANSSGMYAYLGGSYG~TGQTPV 
83520796.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK110482.q  ~~~~~~~~~~~~~RHAAEAAVTSCAPRRCGNVTIAYPFWLPDSS~PPPSSSSAPCGPAAFQVNCDNGSRASLARSFRSGYKILGVSYANRTVVVANDNVQTDASGCP~~~VPKIDVPASLT~~~~~~~~LAPFTASPANSQLVFLFNCT~~~~~~~~~~~~~~SSSRPPPAG~FVNVTCPGAKAVVRLDTSYNNTAARVV 
AK099912.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~HAHAVCEPATCGDLTIKYPFWLSGPDLNRSSLAIAACGHPSFELWC~SRDGVASLRGS~~QILVLGIDYTNSSFVAGHKRVADGGDGVC~~~RTDFNISSSLALS~~~~~~~~PFTISSSNRAICFLYSCN~~~~~~~~~~~~~~GTEPPEIDGLVNATISNCSKPIYAYLGGSYDRDKPPA 
28610021.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MDDRQA 
83500351.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~HAHADCEPATCGNLTINPPFWLDEP~~~~~~~GRPPCGPPTFQLQCRGSEAFVAHSFF~~QTYQVVRIFTGNSSVVVVDRSLPLESGCP~~~VPWFNISIGFVMG~~~~~~~~PFLISRANKELVFVHNCT~~~~~~~~~~~~~~TTKRRPPQGFRRMPCS~~PDESFVFLG~~~~~DGRPR 
29140009.q  ~~~~~~~~~~~~~~DTYDTSMCLQKPTTCGNVSISYPFYFATKTKDINGSSNSYCGYPGLAIDCD~~~DGK~~~PILQLNGTEKYKVNYINYGSITNVSLADLEVVD~~~DSSGCPRVDHNVTIPQIS~WLFFSGISVDYLVFFLRCSFTTFAPKP~~~~~~ANFNPIACGSFINLTRP~~SFVFP~DELVPPGN~~WSQ 
AK066430.q  ~~~~~~~~~~~~~PSTYDPSICS~KSSECGGVNISYPFYLSNATDYYTRFS~~~CGYTDLKISCSRDRDGRNETPTILLGG~DNYTVLDIIYDSHT~IVLADTDALR~~~GGS~CPRVRHNITFAQADEWLQYTGP~RDNLTFFFGCKLNLPPPIDPGLVSLADKHQINCKDFSNWPDSGDSFVFTSAELEAPVESELAR 
83562326.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
51690015.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
16904687.q  ~~~~IAVYWGQNGSEGTLGETCGTGLYAYVNLAFLSTFGAGRAPVLNLADHCDAPSGTCASLAADIASCQAAGVKVLLSIGGGALGYNLSSPSDARDLAAYLWDNFLGGGATGASRPLGDAVLDGVDFDIESPSRFYDDLARNLASLYTRAPRPPRGGKTYLLTAAPQCPYPDASLAAALATGLFDHVWVQFYNNPPCQY 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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15240873.p  NACQKFGLPEFCCYGEYGKPAKCQPTLYSTNFKNECPLAYSYA~~~~~~~~~~~~~YDNENNTFRCSNSPNYVITFCPNDISSMSQPSKETNGGTKQKSSWKLKLIVGVSAALTLMILIVVVIIVR~~TKNMRN~~~~~~~~~~SEWNDQNVE~~~~~~AVAMLKRYSYTRVKKMTNSFAHVLGKGGFGTVYKGKLADS~ 
30684346.p  SACRQSASDENCCTNYFKYKQTCKPTPYVQNFDRACPSAYSYP~~~~~~~~~~~~~FSGNNSTFTCTNSTDYVITFCPSSIPNTTSSSMAQLPQPKHNSLRKLKPILGGSAALIVLISIVVIALVVRARHAKRK~~~~~~~~~~SELNDENIE~~~~~~AVVMLKRYSFEKVKKMTNSFDHVIGKGGFGTVYKGKLPDAS 
15240863.p  GSFS~~~~~VPVPTSFVSEEEVLDLTHLESVLRKGFEVKLNID~~~~~~~~~~~~~EIPCPLECFSSRANCLFLAG~~~~~SCCKYHDRTTTCGGD~~~~~~TGDLLRESMILLFAMFFISPLIVAEIIPNTRS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ILITIGQEVVGRGGFGTVYKGNLRDG~ 
15240864.p  KSFS~~~~~VTVPTSYVPEEEALNLTHLESVLRKGLEVKLKIS~~~~~~~~~~~~~EMSG~QECVTTDGNSGFTRF~~~~~CCTNVSGPEISCLTS~~~~~~ITTMN~NGTYSDNRPFLVT~~IGTAFYLNER~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RIAKAARIQHLEALGTLRGGRLRDG~ 
15240865.p  GLSASCERNVDIPVSRSAMETTATNQSLEAIK~KVLDVGFELG~~~~~~~~~~~~~FNSDCSLCVASKGACGFNQSSKAFVCYCKDEPHEHTCGKMGIGIGLGCGFLGATLITVCLLCFFFQKRRTSHHLRPRD~~~~~~~~~~N~~~~~NLK~~~~~~GLVQLKQYSYAEVRKITKLFSHTLGKGGFGTVYGGNLCDG~ 
AK072359.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MCLVWIMHRRKQTLGFI~~~~~~IHHKYTGNESNTEEELKRYQSLSPKRYRYSDLKKITKCFKEKLGEGGFGTAFKGNLKDG~ 
83500350.q  FYMEGCNATVVPVLGT~~~~~~~DARSYEQLIRDGFLLTWQ~~~~~~~~~~~GPP~SSGAVFYRSFLISQTLHTS~~EGASRRSSCRRIPGRCRNSRRSKLKLIVIVSLSATTSLILTCLVWITCRQKEKGSLL~~~~~~TLQKYVANESKIEEALKEYDSLAPKRYNYSELKKITRSFKDKLGQGGYGMVFKGILQDG~ 
83500348.q  N~NGGCELSVFLVLGSSNAAD~MTAANYRQLIAGGFLLEWE~~~~~~~~~~~PVG~DCNACTASGGRCRYDASTS~~AFACLCSDGGMRPSICDGKNRG~~KLALIVSLSAAAGLVFAFLAWLMYRQRQKFRSA~~~~~~ICGVYSGNTKNEEEMLKKCESLALKRYKYSELKKITKSFEDNLGEGGYGVVFKGRLQNG~ 
83520796.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MRLALAASLLVISCFIVVKIRKSGKFQLR~~~~~~IIGKNSNPKENIEELLDNYGSLAPKRYKYSQLKDMTGSFSEKLGEGGYGMVYKGTSPDG~ 
AK110482.q  A~~GGCDYAAVPVVGVPG~~~~ASPTDYPQLLRGGYMLEWR~~~~~~~~~~~APAGDCMACNASGGQCGYDADTE~~AFACICSDGSSRPGICDAKKSGNKVILIVSLSICATGLVLLACIATVYKCRRRMQNRFSFLNAMDGASRTDTAKVEKLLQSYGSLAPRRFRYSELKKITKSFSQRLGEGGYGTVFSGTLADG~ 
AK099912.q  IKAGNCTYSYLPVLWPESPVNLTAGTNYSPLFKKGFVLEWQK~~~~~~~~~~NGFGDCDACNASGGQCRYNNDSA~AAFACLCSDGELRGTICAGSKKTGRRTILIVLTAAAAGLLLPCIYVLIWHGKGKQLRY~~~~FLYTKTSSTSERNIEALIISYGSIAPTRYKYSEVTKITSFLNYKLGEGGYGVVFKGRLQDG~ 
28610021.q  VKQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TSNAIAGTTRKNQE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NWQEDHTNR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KGKKLRH~~~~LLCTKTSSTSERNIEALIESYGSIAPTRYKYSEVTKITSFLNYKLGEGGYGVVFKGRLQDG~ 
83500351.q  LLLPGCSMSVVPVLG~~~~~~~LQDGDYVASMRRGLLLEWML~~~~~~~~~~VP~GDCQKCSASGGQCEYSSDGMGFSCKCPSGVHNPTSCVAGDSKSNGRKKTLIVLIPVAVSLLFPCAYVLIWHRKGQILCY~~~~LLCNKTRSRNESNIQKLIVSYGSLAPKRYKYSEVAKITSFLSNKLGEGGYGVVFKGKLQDG~ 
29140009.q  LCEETFEVPVLKYQLMEMD~~~~~SNGN~~~~~~~~~~AWN~~~~~~~~~~~~~~~NSGYAQPNLLYPYQYSGYAVMDK~~~~~~~TRYSILMPFSVPNFLHANIIAGTSSVLLLCLLSFACLFGLKKSRYRR~~~~~~~~~~~ISKGTPRIESFLQRNGTLHPKRYTYTEVKRMTKSFAEKLGHGGFGAVYRGNLSDG~ 
AK066430.q  RCRQVIVVPVNGDILNSSNQSALPSGGYGQVLNKGFDLAWNSRKDEQCYQCEQSQGHCSYGQNRVFLDCLCSDGKVGNQDCRNSGASNSSTLRYSSLKGRMKLYIIAGISSVLLLCLLSFPCLFSLKKYRHRR~~~~~~~~~~~ISKGTPRIESFLQRNGTLHPKRYTYTEVKRMTKSFAEKLGHGGFGAVYRGNLSDG~ 
83562326.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MATRATAMGSADGSVSSTG~~~~~~~~~SPLVSESKKKRIKTYIIASTSSLLGISVLVLAVFLVYKKHKCLLP~~~~~~~~WQRSTTAPRLHSLLRS~~~~QLKSYTYSEVRKMTKSFTHTLGKGGYGTVYKGSLSDG~ 
51690015.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MTKSFAHTLGKGGYGTVYKGSLSDG~ 
16904687.q  AAPGDASALRSAWAQWTAGLPAATVFLGLPASLDAADSGFVDADTLASQVLPVVEGAANYGGIMLWSRSYDKDSSFSVKLQAALQNRNKPTGAGASSHTKRRIYIIAGVFAGVLLLFLLLITYFLCHKKHHGQQ~~~~~~PPVQELTTPPKAEPSQKKQRAQHLKRYSYSEVERMTKTFAHKIGQGNYGDVYKGNLRDG~ 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VFPSSVFVPDEWEVSRE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KITLLRELGQGSFGMVYEGNARDII 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EDPSLDRPFISEGTTLKDLIYDMTTSGSGSGLPLLVQR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TIARTIVLQESIGKGRFGEVWRGKWRGE~ 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GFYENYEPKEILGRGVSSVVRRCIHKPTCK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EYAVKIIDVTGGGSFSAEEVQELREA~ 
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15240873.p  G~~~~RDVAVKILKVSEGNGE~~~~EFINEVASMSRTSHVNIVSLLGFCYEKNKRAIIYEFMPNGSLDKYISA~~~~~~~~~~~~~~~~~NMSTKMEWERLYDVAVGISRGLEYLHNRC~~~~~VTRIVHFDIKPQNILMDENLCPKISDFGLAKLCKNKESIISMLHMR~~GTFGYIAPEMFSKNFGAVSHK~~~~SDV 
30684346.p  G~~~~RDIALKILKESKGNGE~~~~EFINELVSMSRASHVNIVSLFGFCYEGSQRAIIYEFMPNGSLDKFISE~~~~~~~~~~~~~~~~~NMSTKIEWKTLYNIAVGVARGLEYLHNSC~~~~~VSKIVHFDIKPQNILIDEDLCPKISDFGLAKLCKKKESIISMLDAR~~GTVGYIAPEMFSKNYGGVSHK~~~~SDV 
15240863.p  ~~~~~RKVAVKILKDSNGNCE~~~~DFINEVASISQTSHVNIVSLLGFCFEKSKRAIVYEFLENGSLDQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SSNLDVSTLYGIALGVARGIEYLHFGC~~~~~KKRIVHFDIKPQNVLLDENLKPKVADFGLAKLCEKQESILSLLDTR~~GTIGYIAPELFSRVYGNVSHK~~~~SDV 
15240864.p  ~~~~~RKVAVKVLKDSKGNCE~~~~DFINEVASMSQTSHVNIVTLLGFCYEGSKRAIIYEFLENGSLDQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SLNLDVSTLYGIALGVARGLEYLHYGC~~~~~KTRIVHFDIKPQNVLLDENLRPKVADFGLAKLCEKQESILSLLDTR~~GTIGYIAPELFSRMYGSVSHK~~~~SDV 
15240865.p  ~~~~~RKVAVKILKDFKSNGE~~~~DFINEVASMSQTSHVNIVSLLGFCYEGSKRAIVYEFLENGSLDQFLSE~~~~~~~~~~~~~~~~~KKSLNLDVSTLYRIALGVARGLDYLHHGC~~~~~KTRIVHFDIKPQNILLDDTFCPKVSDFGLAKLCEKRESILSLLDAR~~GTIGYIAPEVFSGMYGRVSHK~~~~SDV 
AK072359.q  ~~~~~RMVAVKLLKGAKGNGE~~~~EFLNEVTSIGRTSHVNIVNLLGFCLERSKRALVYEYMANGSLGKYIYS~~~~~~~~~~~~~~~~ESLRLAIGLESLQKIAIGVARGLEYLHQGC~~~~~STRIIHFDIKPHNVLLDEDLCPKIADFGLAKLCHLKDSAISMAEAR~~GTIGFIAPEVFSRGFGVVSTK~~~~SDV 
83500350.q  ~~~~~RIVAVKLLTGTKGNGE~~~~EFLNEVISIGRTSHVNIVSLLGFCLQGSKRALVYEYMANGSLDNYIYS~~~~~~~~~~~~~~~~EESKIVVGWGKLQQIAIGIARGLEYLHCRC~~~~~NTRIIHFDIKPQNILLDEDFCPKVADFGLAKLCRLKDSALSMAEAR~~GTVGFIAPEVFSRGFGVVSTK~~~~SDV 
83500348.q  ~~~~~RMVAVKILTVSKGNGE~~~~DFLNEVMSISRTSHVNIVTLLGFCLEGPKRALVYEYMPNGSLKNYIHS~~~~~~~~~~~~~~~~ESSNLATGWEMLLKIVIGIARGLEYLHQGC~~~~~NTRIIHFDIKPRNILLDHEFCPKIADFGLAKLCHLNESILSMAEAR~~GTIGFIAPEVFSRGFGVVSTK~~~~SDV 
83520796.q  ~~~~~HSVAVKFLHDLTRNGE~~~~EFVNEVISIRRTSHVNVVTLVGFCLEGSKRALIYEYMPNGSLEKFIY~~~~~~~~~~~~~~~~AENSKTTLGWDKLYDIAVGIARGLEYLHRGC~~~~~NTRIIHFDIKPHNILLDHDFVPKIADFGLAKLCNPKESYLSMAGMR~~GTIGFIAPEVFSRRFGVVSTK~~~~SDV 
AK110482.q  ~~~~~RAVAVKFLHHSKPNGE~~~~EFLNEVVSIGRTSHVNIVSLLGFCLEGSKRALVYEYMPNGSLDKYIYSTSAAAAAEAEEAEATASPDRDVLGWKVLQEIAVGVARGLEYLHDGC~~~~~NTRIIHFDIKPHNVLLDEGFRPKIADFGMAKLCNPKESILSMADTR~~GTIGFIAPEVFSRGFGDISTK~~~~SDV 
AK099912.q  ~~~~~RLVAVKFLHDSKGNGE~~~~EFVNEVMSIGRTSHINIVSLFGFCLEGSKRALLYEYMPNGSLDDYIYS~~~~~~~~~~~~~~~~ENPKEILGWEKLYGIAIGIARGLEYLHHSC~~~~~NTRIIHFDIKPQNILLDQDFCPKIADFGLAKLCRTKESKLSMTGAR~~GTIGFIAPEVIYRSFGIVSTK~~~~SDV 
28610021.q  ~~~~~RMVAVKFLHDSKGNGE~~~~EFVNEVMSIGRTSHINIVSLFGFCLEGSKRALVYEYMPNGSLDNYIYS~~~~~~~~~~~~~~~~ENPKEILGWEKLYGIAIRVARGLEYLHHSC~~~~~NTRIIHFDIKPQNILLDQDFCPKIADFGLAKLCRTKESKLSMTGAR~~GTIGFIAPEVIYRTFGVVSTK~~~~SDV 
83500351.q  ~~~~~RLVAVKFLHDSKGNGE~~~~EFVNE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GSKRALIYDYMPNSSLDNYIYS~~~~~~~~~~~~~~~~EKPKETLGWEKLYDIAIGIARGLEYLHHGC~~~~~NTRIVHFDIKPQNILLDQDFCPKIADFGLAKLCCTKESKLSMTGAR~~GTIGFIAPEVLYRSFGVVSIK~~~~SDV 
29140009.q  ~~~~~RQVAVKMLKDSKGDGE~~~~EFINEVASISRTSHVNVVTLLGFCLHGSKRVLIYEYMPNGSLERYAFRNN~~~~~~~~~~~~~~SEGEHSLTWEKLFDVVVGIARGLEYLHRGC~~~~~NTRIVHFDIKPHNILLDQEFCPKISDFGMAKLCSNKESIISIAGAR~~GTIGYIAPEVYSKQFGAISSK~~~~SDV 
AK066430.q  ~~~~~RQVAVKMLKDSKGDGE~~~~EFINEVASISRTSHVNVVTLLGFCLHRSKRALIYEYMPNGSLERYAFRNN~~~~~~~~~~~~~~SKGELSLTWEKLFDVAVGIARGLEYLHRGC~~~~~STRIVHFDIKPHNILLDQEFCPKISDFGMAKLCANKESIVSIAGAR~~GTIGYIAPEVYSKQFGAISSK~~~~SDV 
83562326.q  ~~~~~STIAVKILEDSNNDGE~~~~DFINEVSSIGRISHINVVTLLGLCQHGSKRALIYEYMPNGSLDKFAVGGND~~~~~~~~~~~TMQQEKFLISWEKLYDILVGVAQGLDYLHHWC~~~~~NHRVVHLDIKPQNILLDQDFCPKISDFGLAKLCKPKESKISIGCAR~~GTIGYMAPEVFWGHRGAVTTK~~~~SDV 
51690015.q  ~~~~~SEIAVKMLEDTKDDAE~~~~DFINEVVSIGRTSHINVVTLLGLCLHRSKRALVYEYMPNGSLDKYAVGVVD~~~~~~~~~~~TVQGEK~SLSWEKLYEILVGIAQGLDYLHRWC~~~~~NHRVVHLDIKPQNILLDQDFRPKISDFGLAKLCKPKESKISIGGAR~~GTIGYMAPEVFWRHHGAVTTK~~~~SDV 
16904687.q  ~~~~~RQIVVKLLKNCRGNDK~~~~EFLNEVASIGTISHVNVIPLLGFCLQGTARALIYEYMPNGSLESYAFSNDDS~~~~~~~~~~IEENYSLWIYWEKLYEIAIGVARGLEFLHGSG~~~~~NANIMHLKIKPRNILLDQELCPKISDFGVANLCLWKESKKSAQNAR~~GRDSYDAPEVVSTKFGAVSSK~~~~SDV 
1ir3_IRK    KGEAETRVAVKTVNESASLRER~~IEFLNEASVMKGFTCHHVVRLLGVVSKGQPTLVVMELMAHGDLKSYLRSLRPEAE~~~~~~~~~NNPGRPPPTLQEMIQMAAEIADGMAYLN~~~~~~~~AKKFVHRDLAARNCMVAHDFTVKIGDFGMTRDIXETDXXRKGGKGL~~LPVRWMAPESLKD~~GVFTTS~~~~SDM 
1ias_TGFbR  ~~~~~~EVAVKIFSSREERSWFREAEIYQTVMLRHENILGFIAADNKDNGTWTQLWLVSDYHEHGSLFDYLNR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YTVTVEGMIKLALSTASGLAHLHMEIVGTQGKPAIAHRDLKSKNILVKKNGTCCIADLGLAVRHDSATDTIDIAPNHRVGTKRYMAPEVLDDSINMKHFESFKRADI 
2phk_Phk    ~~~~~TLKEVDILRKVSGHPN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IIQLKDTYETNTFFFLVFDLMKKGELFDYLTE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KVTLSEKETRKIMRALLEVICALHKLN~~~~~~~~IVHRDLKPENILLDDDMNIKLTDFGFSCQLDPGEKLREVCGTP~~~~~SYLAPEIIECSMNDNHPGYGKEVDM 
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15240873.p  YSYGMVVLEMIGAKNIEKVEYSGSNNGSMYFPEWVYKDFEKGEITRIFGDSITDEEE~~~~~~~~~~~KIAKK~~LVLVALWCIQMNPSDRPPMIKVIEMLEGN~~LEALQVPPNPLLFSPEETVPDTLEDSDDTSTFFNPSHFERGTLLDSEDVLQHGSRSS~~~~~~~~~  
30684346.p  YSYGMVVLEMIGATKREEVETSATDKSSMYFPDWVYEDLERKETMRLLEDHIIEEEEE~~~~~~~~~EKIVKR~~MTLVGLWCIQTNPSDRPPMRKVVEMLEGSR~LEALQVPPKPLLNLHVVTDWETSEDSQQTSRLSTQSLLERKTRSNYQYTVEAV~~~~~~~~~~~~~  
15240863.p  YSYGMLVLEMTGARNKERVQNADSNNSSAYFPDWIFKDLENGDYVKLLADGLTREEE~~~~~~~~~~~DIAKK~~MILVGLWCIQFRPSDRPSMNKVVGMMEGN~~LDSLDPPPKPLLHMPMQNNNAESSQPSEEDSSIYSEV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
15240864.p  YSYGMLVLEMIGARNKERVQNADPNNSSAYFPDWIYKDLENFDNTRLLGDGLTREEE~~~~~~~~~~~KNAKK~~MILVGLWCIQFRPSDRPSMNKVVEMMEGS~~LDSLDPPPKPLLHMPMQNNNAESSQLS~VESSIYSEV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
15240865.p  YSYGMLVLEMIGAKNKEIEETAASNSSSAYFPDWIYKNLENGEDTWKFGDEISREDK~~~~~~~~~~~EVAKK~~MTLVGLWCIQPSPLNRPPMNRIVEMMEGS~~LDVLEVPPKPSIHYSAEPLPQLSSFSE~~ENSIYTEVFIGSTS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
AK072359.q  YSYGMMLLEMVEGRK~~~NVKTNTDNSSAYFPNWIYDHLAKD~~~~LQSHEVTCEN~~~~~~~~~~~EEIARK~~ITLVGLWCIQTAPR~~~~~~~~~~~~KSS~~FNE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
83500350.q  YSYGMLLLELVGGRRHA~NELTTSHSTGNYFPNRIYDCLVKD~~~~LQTHAIITEE~~~~~~~~~~~EEIAKL~~MTLVGLWCIQTNPGNRPSISRVIEMLEKN~~INEMEVPPKPFLS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
83500348.q  YSYGMLLLEIVKVRKNI~KGIADNFS~ETFFPHWVYDSLVSE~~~~MQCCETAYGT~~~~~~~~~~~EEIARK~~MTIVGLWCIQMTPETRPSMSRVIEMLERS~~ISELEMPPKPFLCSPIHSTNVSSYKSVNFTMSASS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
83520796.q  YSYGMMLLEMVGGRKNL~KASVDN~PSEMYFPDWIYR~CLADVGS~LHSFDMEHET~~~~~~~~~~~EEIARK~~MASIGLWCIQVSPSSRPTMSKVLEMFERS~~ADELEIPPKHCFYSAIQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
AK110482.q  YSYGMLLLEMVGGGSNV~KAYAEKGASGTFFPLWVYDHLLEDGGV~LQSVAAAAAATAGGGAGSPGGEEIARK~~MALIGLWCIQTVPANRPSMGKVLEMLERS~~VHELAMPPRPYHSNSSSPSRPSSYPSSASDFTQRSRLSTPGSTA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
AK099912.q  YSYGMMLLEMVGGRKNA~KSMVEN~SSEKYFPDWIYDHFALDDG~~LQACEVTSEV~~~~~~~~~~~EQIAKK~~MTLIGLWCVQVLPMHRPTITQVLDMFERS~~LDELEMPPKQNFSELLEHPAQEINTESTSSTINTKAAQALSEVLRVEETSLVNSKDPTVTTNYAKR  
28610021.q  YSYGMMLLEMVGGRKNA~KQMVEN~SSEKYFPDWIYDHFALDDG~~LQACQVTSEV~~~~~~~~~~~EQIAKK~~MTLIET~~IQFMS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
83500351.q  YSYGMMLLEMIGGRKNV~KSMVQN~SSEKYFPDWIYDHFYQGDG~~LQACEVTSEV~~~~~~~~~~~EEIAKK~~MTLIGLWCVQVLPMHRPTITQVLDMFEKA~~LDELDMPPKQSFCESL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
29140009.q  YSYGMMILEMVGARER~~NIDANSESSSHYFPQWIYEHLDEYCI~~NSSE~IDGET~~~~~~~~~~~TELVDLGLYSSPSYGIIDTFCEDDVVVPYLVDNLKEF~~LDKLDCEVVPNICYC~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
AK066430.q  YSYGMMILEMVGARER~~NIEANSESSSHYFPQWIYEHLDEYCI~~SSSE~IDGET~~~~~~~~~~~TELVRK~~MVVVALWCIQVVPTNRPTMTRVVEMLEGS~~TSGLELPPKVLLSW~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
83562326.q  YSYGMLILHMVGERE~~~NINASTESGSKYFPEWLYDNLNQFCG~~VPSGGIDGSN~~~~~~~~~STSEVAHK~~LVIIGFWCIQSAPTDRPSMSEVIDMFDRS~~LTELQLPPRISCCGNYNESFG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
51690015.q  YSYGMLILQMVGARE~~~NTNASMQTVSKYFPEWLYDNLNQFCG~~AATEGIDSRNT~~~~~~~~CISEVARK~~LVTIGFWCIQCTPEDRPSMSEVIDMFDRS~~MHELQLPPRMSCCGIDNPSIV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
16904687.q  YSYGVMVLEMIRAKRR~~~INVGADTTTKYFAQWLYDHLDQFCN~~~SISDISDETR~~~~~~~~~~~ESVRR~~IIIVGLWCIQAAPANRPSMSRVVKMLESS~~STKMDLPRKSIE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1ir3_IRK    WSFGVVLWEITSLAEQP~YQGLSNEQVLKFVMDGGYLDQPDNCP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ER~~VTDLMRMCWQFNPKMRPTFLEIVNLLKDD~~~LHPSFPEVSFFHSEENK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1ias_TGFbR  YAMGLVFWEIARRCSIG~~~GIHEDYQLPYYDLVPSDPSVEEMRKVVCEQKLRPNIPN~~~~~~~RWQSCEALRVMAKIMRECWYANGAARLTALRIKKTLSQLSQQEGIKM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
2phk_Phk    WSTGVIMYTLLAGSPPFWHRKQMLMLRMIMSGNYQFGSPEWDDYS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DTVKD~~~LVSRFLVVQPQKRYTAEEALAHPFFQQY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
 


